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Introduccién. La identificacion genética de restos
Clasificacién

guemados (tejidos, huesos o dientes) representa un reto
debido a que el ADN recuperado suele estar degradado o
contaminado por ADN foraneo (1). Esta recuperacién es
crucial para lograr la identificacion individual y la
restitucion de los restos a sus familiares, convirtiéndose en
un estandar ético y técnico de la préctica forense.
Objetivos. Identificar restos quemados en un caso de
desastre vehicular ocurrido en la carretera Desaguadero,
La Paz, Bolivia.

Meétodos: La clasificacion de las quemaduras se realizé de
acuerdo a (1) (Tabla 1).

Los restos 6seos quemados, fueron limpiados con
hipoclorito de sodio e irradiacion UV, y pulverizados en
nitrégeno liquido. Para la extraccion de ADN se utiliz6 el
método fenol/cloroformo/alcohol isoamilico (24:24:1).
Para los restos quemados de tejido muscular e hisopos se
utiliz6 una modificacion del Wizard Genomic DNA
Purification kit (Promega). Para las muestras de referencia
se utilizo el DNA 1Q Reference Sample Kit (Promega).
La caracterizacion de STRs se realizd con los Kkits
Identifiler Plus y Y-Filer y el analisis de ADN
mitocondrial de las regiones hipervariables | y Il se hizo
con el kit BDT 3.1 (Applied Biosystems).

Resultados. De los restos analizados (Tabla 1), se
caracterizaron perfiles autosémicos, del cromosoma Y, y
mitocondriales completos. Estos presentaron
correspondencia con las familias de las victimas, con
excepcion del cadaver F. Una familia no present6
correlacion con ninguno de los cadaveres estudiados.
Discusion. El analisis combinado de ADN mitocondrial y
STRs permiti6é identificar restos quemados pese a la
degradacion, utilizando métodos optimizados como fenol-
cloroformo y Wizard Genomic, aunque la carbonizacion
completa del diente E3 y la no correspondencia del
cadaver F reflejan los desafios de degradacion y
contaminacion sefialados por (2).

Codigo Restos analizados
El | Hisopos con sangre de aorta baja No ponde
E2 | Tejido de aorta

E3 | Restos dentales primer molar

E4 | Céndilo de fémur derecho con tejido
Cadaver D E5 | Hisopo con sangre arterial venosa
Hisopo con sangre arterial, ventriculo
con sangre venosa

Dos hisopos con sangre venosa
miocardio

Cadaver G E8 | Cabeza de féemur

Cadaver A

No corresponde
Quemado azul grisa
Quemado negro
No corresponde

Cadaver B

Cadaver E E6 No corresponde

Cadaver F E7 No corresponde

Quemado bien preservado

Fragmento de hueso iliaco derecho
(tejido cortical y esponjoso)

Cadaver [ E10 | Musculo de region axilar izquierda
Tabla 1.- Restos analizados segun la clasificaciéon de Schwark et al.,
2011.

Cadaver H E9 Quemado bien preservado

No corresponde

Conclusién. La reconstruccion de vinculos familiares
muestra que las familias 1, 3 y 5 tienen correspondencia
con los cadaveres A, D y B, (LR= 1,3442E+12;
1,3960E+09 y 3,6940E+13), la familia 2 presentan
vinculos con los cadaveres G (LR= 1,0539E+06) y H
(LR= 1,0258E+04), familia 4 y 6 con los cadaveres E e |
(LR= 3,8205E+04 y 2,1320E+04); ademas, el analisis de
ADN mitocondrial revel6 que los cadaveres B, E, G-H, |
y F comparten el mismo linaje materno con las familias
antes descritas (LR=175) siendo mas probable que los
perfiles coincidan si provienen de la misma linea materna
que si son de individuos no relacionados. El cadaver F, no
corresponde a ninguna familia analizada (LR=4.3196, con
la familia 7), y la familia 7 no tiene restos asociados.
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